Unit Commitment Schedule (UCS)

03-Jul-12
Tuesday Revised
TIME 0 30 100 130 200 230 300 330 400 430 500 530 600 630 700 730 800 830 900 930 1000 1030 1100 1130 Total
LOAD 12636 12301 12004 11803 11594 11425 11250 11075 10958 10872 10839 10857 10987 11193 11123 11072 11516 12241 12980 13474 13869 14247 14640 14753 314,335
EGATDC 30 -3 -3 -3 -3 30 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -30 -30 -3 -30 -30 -30 -30 -720
CUFG 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 480
CUFK 32 32 32 32 32 32 32 32 32 3 32 32 32 32 32 32 322 32 32 32 32 32 32 32 747
IMIGUL 680 689 689 689 680 689 689 689 689 689 689 680 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 16,536
IMIGU2 689 689 689 689 680 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 16,536
PKLGU3 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 6,696
PKLGU4 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 6504
PKLGUS 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 10,320
PKLGUG 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 11,040
TBINU2 699 699 699 699 699 699 699 698 693 691 692 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 16,765
TBINU3 699 699 699 699 699 699 699 698 693 691 692 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 16,765
IMAHUL 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 9,600
IMAHU2 699 699 699 699 699 699 699 698 693 691 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 16,765
PKLGU1(mfo) 190[  190] 190] 190 100] 190] 190] 190] 190] 190] 190] 190] 190] 190] 190] 190] 190] 190] 190] 190 190] 190] 190] 190 4,560
PKLGU2(mfo) | 279 279] 279] 279| 279] 279 279 279 279] 279] 279 =279 279] 279| 279] 279 279 279 279] 279] 279 279] 279] 279] 6,696|
CBPSBKIA 142 142 142 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 142 142 142 142 142 142 3,383
CBPSBK1B 142 142 142 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 139 142 142 142 142 142 142 3,383
GLGRBK1A 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 3,624
GLGRBK1B 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 3,624
KLPPGT14 219 219 219 219 219 214 201 196 194 193 185 185 192 197 195 194 213 219 219 219 219 219 219 219 5122
KLPPGT15 219 219 219 219 219 213 201 196 194 193 185 185 192 197 195 194 213 219 219 219 219 219 219 219 5121
MPSSGTL 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 3,864
MPSSGT2 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 3,864
PAKABK1A 126 105 109 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 105 113 106 114 114 115 2,580
PAKABK1B 126 105 109 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 105 113 106 114 114 115 2,580
PAKABK2A 126 105 109 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 105 113 106 114 114 115 2,580
PAKABK2B 125 105 108 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 105 113 106 114 114 115 2,579
PAKABK4A 123 108 112 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 109 117 109 118 118 119 2,676
PAKABK4B 123 108 112 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 105 109 117 109 118 118 119 2,676
PGLAGT12 360 360 360 359 321 206 271 263 260 256 242 242 256 264 261 259 294 355 360 360 360 360 360 360 8,038
PGPSBK3A 129 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 105 95 2,441
[PGPSBK3B(DF) 129 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 95 104 95 I I [ 2.436]
PLPSGT1L 216 216 216 216 216 216 216 178 159 143 130 130 141 182 165 155 216 216 216 216__ 216 4,904
[PLPSGT12(DF) | =216 216 216 216 216 216 216 178 159 143 130 130 141 182 165 155 216 216 216 216[_216] [ [ [ 4.904]
PLPSGT13 216 216 216 216 216 216 216 178 159 143 130 130 141 181 165 155 216 216 216 216 216 4,903
SGB3GT31 213 188 213 135 120 120 120 120 120 120 120 120 120 120 120 120 120 131 188 213 193 213 213 213 4,256
217 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160] 216 216 216 4,166
SGRIGT23 217 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 160 172 172 180 3,963
SKSPBK1 350 335 350 295 266 246 229 223 220 216 210 210 217 222 220 219 245 292 336 350 340 350 350 350 7,434
TIGSBKIA 351 351 351 351 321 203 266 258 254 250 235 234 249 258 256 252 292 351 351 351 351 351 351 351 7,852
TJGSBK1B 351 351 351 351 321 293 266 258 254 250 234 234 249 258 255 252 291 351 351 351 351 351 351 351  7.850
347 347 347 341 308 279 252 243 240 236 221 220 236 244 241 239 278 338 347 347[_ 347 347 347] 347] 7.679
347 347 347 341 307 279 252 243 240 236 221 220 236 244 241 239 278 338 347 347 347| 347| 347| 347 7,679|
YPKA 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 9,360
PGLAGT11 360 360 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0O 355 360 360 360 360 360 360 5936
[SGB3GT32(DF) o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] 188]  200] 193] 200 200] 200] 2,900
|SGRIGT22(DF) | of o of o of o of o of o of o of o of o of o[ 200] 200] 200[ 200[ 200] 200] 3,000|
SGB3GT33 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 188 21 213 213 2941
KLPPGT13(DF) 0] o] 0] o] 0] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] 0] 0 0] 203] 203[ 203 203[ 203] 2,842
0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 148 216 216 216 216| 2,250
0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 o 216 216 216 216] 2115
SGRIGT2L 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 170 180 1482
SRDGGT1(DF) | of 0 of 0 of 0 of 0 o] 0 of 0 of 0 of 0 of 0 of 0 of 0 o] 7] m{
[SRDGGT2(DF) o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] 0] 260
|PDPSGT1(DF) | of o of o of o of o of o of o of o of o of o of o of o of o 210|
HYDRO:
KNYR 1 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 1,900
KNYR 2 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 2,400
KNYR 3 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 2,400
TMGR 1 30 3 3 3 30 30 3 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 8 84 1049
TMGR 2 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0o 84 84 494
TMGR 3 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0o 8 84 458
TMGR 4 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
PGAU 1 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 288
PGAU 2 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
PGAU 3 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
PGAU 4 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 212
SYPS 1 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 100 100 100 100 1,052
SIHY 1 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 75 150 150 150 1,428
BSIA1 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 10 70 70 70 750
KNRG 1 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 111 111 111 1244
CEND 1 34 34 34 34 34 34 34 34 13 7 7 7 7 3 34 29 34 34 34 34 34 34 34 34 749
UPIA 1 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 168
LPIAL 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 600
SPN RSV 917 1252 1189 1390 1299 1468 1643 1818 1935 2021 2154 2136 2006 1800 1870 1921 1477 1112 993 919 1201 913 905 912 30,771
TOTAL GEN 12614 12279 11982 11781 11572 11403 11228 11053 10936 10850 10817 10835 10965 11171 11101 11050 11494 12219 12958 13452 13847 14225 14618 14731 313,828

*** SGRI BLK 1 on TAAC test



Revised

TIME 1200 1230 1300 1330 1400 1430 1500 1530 1600 1630 1700 1730 1800 1830 1900 1930 2000 2030 2100 2130 2200 2230 2300 2330 Total
LOAD 14504 14382 14275 14465 14742 14988 14976 14983 14993 14943 14586 14075 13544 13270 13182 13806 14189 14198 14032 13865 13504 13420 13151 12798 314,335
EGATDC 30 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -3 -30 -3 -3 -30 -30 -3 -30 -30 -30 -30 -720
CUFG 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 20 480
CUFK 29 29 29 29 20 20 29 29 29 290 29 29 29 29 32 32 32 32 32 32 32 32 32 32 747
IMIGUL 680 689 689 689 680 689 689 689 689 689 689 680 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 16,536
IMIGU2 680 689 689 689 680 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 689 680 689 689 689 16,536
PKLGU3 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 279 6,696
PKLGU4 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 271 6504
PKLGUS 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 430 10,320
PKLGUG 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 460 11,040
TBINU2 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 16,765
TBINU3 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 16,765
IMAHUL 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 400 9,600
IMAHU2 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 699 16,765
PKLGU1(mfo) 190[  190] 190] 190 100] 190] 190] 190] 190] 190] 100] 190] 190] 190] 190 190] 190] 190] 190] 190 190] 190] 190] 190 4,560
PKLGU2(mfo) | 279 279] 279] 279| 279] 279 279 279 279] 279] 279 279 279] 279| 279] 279 279 279 279] 279] 279 279] 279] 279] 6,696|
CBPSBKIA 142 142 142 142 142 142 142 142 142 142 142 142 142 139 139 142 142 142 142 142 142 142 142 142 3,383
CBPSBK1B 142 142 142 142 142 142 142 142 142 142 142 142 142 139 139 142 142 142 142 142 142 142 142 142 3,383
GLGRBK1A 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 3,624
GLGRBK1B 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 151 3,624
KLPPGT14 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 5122
KLPPGT15 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 219 5121
MPSSGTL 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 3,864
MPSSGT2 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 161 3,864
PAKABK1A 112 107 106 105 114 114 114 114 114 115 115 113 108 101 100 113 113 113 113 114 112 112 105 106 2,580
PAKABK1B 112 107 106 105 114 114 114 114 114 115 115 113 108 101 100 113 113 113 113 114 112 112 105 106 2,580
PAKABK2A 112 106 106 105 114 114 114 114 114 115 115 113 108 101 100 113 113 113 113 114 112 112 105 106 2,580
PAKABK2B 112 106 106 105 114 114 114 114 114 115 115 113 108 101 100 113 113 113 113 114 112 112 105 106 2,579
PAKABK4A 116 110 109 107 118 119 119 119 118 119 119 117 111 105 105 116 117 117 117 118 116 116 107 109 2,676
PAKABK4B 116 110 109 107 118 119 119 119 118 119 119 117 111 105 105 116 117 117 117 118 116 116 107 109 2,676
PGLAGT12 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 356 360 360 360 360 360 360 360 360 360 8,038
PGPSBK3A 95 95 95 95 7 9 7 8 0 02 95 95 95 99 10 07 102 95 95 95 95 2,441
[PGPSBK3B(DF) 95] 95 95] 95 4] 7] 71 7] 71 I [ 102 5] 95] 95 98] 105[ 107] 102] [ 95 95 5] o5 2436]
PLPSGT1L 216 216 216 216 16 216 216 216 216 21 1 1 216 216 216 216 __ 4,904
[PLPSGT12(DF) | 216] 216] 216] 216] 6] | I [ [ | [ 216] 216] 216] 216] 216] 216] 216] 216] [ 216] 216] 216] 216] 4,904]
PLPSGT13 216 216 216 216 16 216 216 216 216 21 1 1 216 216 216 216 4,908
SGB3GT31 213 197 191 180 213 213 213 213 213 213 213 213 212 149 132 213 213 213 213 213 213 213 181 189 4,256
SGRIGT1L 216216216 _216] 174 179 179 179 178 181 183 160 160 160 160 160 162 163 160 169 160 160 160 160 4,166
SGRIGT23 160 160 160 160 174 178 179 178 178 181 183 160 160 160 160 160 162 163 160 169 160 160 160 160 3,963
SKSPBK1 350 344 339 330 350 350 350 350 350 350 350 350 350 305 293 350 350 350 350 350 350 350 330 336 7,434
TIGSBKIA 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 7,852
TJGSBK1B 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351 351  7.850
TIGSBK2A(DF) 347] 347] 347] 347] 347 347] 347] 347] 347] 347] 347 347] 347] 347] 338] 347 347] 347] 347] 347] 347] 347] 347] 347] 7.679
TIGSBK2B(DF) | 347| 347| 347| 347| 347| 347| 347| 347| 347 347| 347] 347| 347| 347 338 347| 347| 347| 347| 347 347| 347| 347| 347 7,679|
YPKA 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 390 9,360
PGLAGT11 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 360 356 360 360 360 360 360 360 360 360 360 5936
[SGB3GT32(DF) | 200 197] 191] 180] 200] 200] 200] 200] 200] 200] 200] 200] 200] 148] 132] 200] 200 200] 200] 200] 200] 200 181] 189] 2,900
|SGRIGT22(DF) | 200[ 200] 200] 200] 200] 200] 200] 200 200] 200] 200] 200] 200] 200] 200] 200] 200] 200 200] 200] 200[ 200[ 200] 200] 3,000|
SGB3GT33 213 197 191 180 213 213 213 213 213 213 213 213 212 148 132 213 _ 213 3 213 3 213 213 180 0 2941
KLPPGT13(DF) 203]  203] 203[ 203] 203] 203 203] 203] 203] 203] 203[ 203 203[ 203] 203 203[  203] 203] 203] 203] 203 203] 0] 2,842
SGRIGT12 216 216 216 216| 174 179 179 179 178 181 183 140 90 90 90 128 152 154 140 166 102 119 0 0 2250
SGRIGT13 216 216 216 216| 174 179 179 179 178 181 183 140 90 90 90 128 152 153 140 165 101 0 0 0 2115
SGRIGT2L 11290 90 90 174 179 179 179 178 181 183 140 90 90 90 128 152 153 136 0 0 0 0 0 1482
SRDGGT1(DF) [ 73] 70] 70[ 70[ 75] 75| 75| 75] 75] 75| of 0 of 0 of 0 of 0 of 0 of 0 of 0 m{
[SRDGGT2(DF) o] o] O 70| 75| 75 75 75| 75| 75| o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] o] 0] 260
|PDPSGT1(DF) | of o of of 70| 70| 7o 70 70 70| of o of o of o of o of o of o] of o] 210|
HYDRO:

KNYR 1 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 1,900
KNYR 2 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 2,400
KNYR 3 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 2,400
TMGR 1 8 70 60 77 8 8 8 8 84 84 8 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 30 1049
TMGR 2 84 70 0O 77 8 8 84 84 84 84 84 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 494
TMGR 3 84 0 0O 76 8 84 84 84 84 84 84 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 458
TMGR 4 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
PGAU 1 0 0 0 0 0 108 100 105 113 150 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 288
PGAU 2 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
PGAU 3 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0
PGAU 4 0 0 0 0 0 107 100 105 112 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 0 212
SYPS 1 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 100 4 0 0 100 100 100 100 100 0 0 0 0 1,052
SIHY 1 150 150 150 150 150 150 150 150 150 150 150 150 0 0 0 10 150 150 150 71 0 0 0 0 1428
BSIA 1 70 70 70 70 70 70 70 70 70 70 70 65 10 10 10 10 70 70 15 10 10 10 10 10 750
KNRG 1 111 111 111 111 111 111 111 111 111 111 111 52 20 20 20 20 111 111 60 20 20 20 20 20 1,244
CEND 1 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 34 749
UPIA 1 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 7 168
LPIAL 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 25 600
SPN RSV 918 1046 919 1017 999 903 915 908 900 948 956 1149 1530 1704 1795 1421 1038 1029 1045 995 1106 973 1025 962 30,771
TOTAL GEN 14575 14363 14256 14446 14723 14969 14957 14964 14974 14924 14567 14056 13525 13251 13160 13784 14167 14176 14010 13843 13482 13398 13129 12776 313,828

*** SGRI BLK 1 on TAAC test





